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32472094.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32475633.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32477268.b  MMDADRYQRVRDLFWEAEEIEEVAREKFIRDQAAGDEELIREVLSLLAEHDPNAARVEGAATRPRPGNGSVPFGQGLPTPRETTESEVIRAIRSMSETASDAKPESNGETVPGSIPGNASAGHTVHAAQRTHAMPRHDANRPQPSRSRQRKTLTSIGPINRAKQYNWVVWLLTAVTITCIWVVAAWVDRRLQRQADLSIQ 
1mru_PKN    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32474612.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNPLKRLNRSRNSRVHPDAHITWASR~~~~~~~~~~~~~~~~SISATVTRTGLYLQKQLWIWP~~~~~~~~~~~IVAVVVLSTIGYFMGNAIESTIKGNVSSGMQ 
32477961.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRSVPRRTDACSMPGDPQRADTPNSIGKSSIDRHADDRLANRMSHPQTIGVDGLFPVLDPDDVSGGLSNTGLRHSMRPVPWFTRRRVATGISVLVVLVTACMAGAILASAIQRATENLVAHSLQ 
32472189.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32477250.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDSRSLSSSDSSHPDRSAVLPEGSTVHRPKPAPADQEGSPRESSDPSLVEPIVDADDESFQDGQRSSGGSKPSRSNQPYPIDEVIEGADTVIRAGSSRSNISATRSHRMTGEPFRLRDSSHASHRHNTPASITRDLGGQRLNHFLLLDQIGGGGMGAVFRARDEQLGRTVAV 
32475891.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MMTATECPSIERLKDLTLGRLAEEDSDSMLDHLRDCAVCQSELETIGDGEDSLIQAIRSPDDASEWIHEPQCDMAVIAALGAIGIGQQSRTVSEMPAFPVSIGEYEIVRPLGRGGMGNVYLARHTKLGRLVALK 
32473866.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32475037.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRGQPIDPSHRKPVMIATSTDCLSVEELNRLLDGQLSSDEFDSASKHVDECEQCQSRIPDKWDALSSVAKAGTEEDSVLAESACQFAVARLMTAHIASSHVSADLPIDQIGPYEILGKLGQGGMGMVCLARHNRLKRQCAIK 
32476054.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32474490.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVRTSLGCVPGALIVHSLSLILRLPLSNSPDEPELIGDPAGQAMRRLSDNSKEPGSDDASSWADRLDASHADSMGELTRDQTHSEVGFEVESFHRSIPEIVGVYKVGRPIGRGGMGEVFLAEHRSMGRKVALK 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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32472094.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32475633.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32477268.b  RSLSLALDLSTIKVEQLLNRDKQFAIDLARQPEVRNAIRSRSKNLSSAELADSIENQTLLFTQAVRNVNADRPEFESHDLPAFQPPDVIFFSRDLQPLTIVFGNDRGRSMTDEANVQLPP~DGAADL~ARALSGRTVLHAPSPLATLLGKTLADELDHAVSN~~~~~~~~PLAWIVPVHEQSSAETEEPDSLRSDVLGAA 
1mru_PKN    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32474612.b  TLVDLEAEMLTKWFSVQESAAEALANDATVRRTVYQLFQTEQPASSPASPDDPHKELAAELGPAMSAHDFDSYLLIDKSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RIVSATHAALVGEQGISEYEP~FIDRAL~AGEAFVSPPFPSVVMMKDADGRSRMGVPTMYVCA~~~~~~~~PIRDPSFQVVGVLALQIRPERE~~~~~~~~ 
32477961.b  SVLAANVHSLEMMFSDLQRESERYSRDERVRQLSLQLLRGDD~QPTPYERESIQHELRAMIPELIGT~~~VPWLIMNRDG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LVLGSSRDSIIGLK~~VEYSK~LNHERL~IGG~~~~~~~KSTLAMPQRISGTENETVIMVSMT~~~~~~~~PLMD~RNQCFGAFGWVMEADDR~~~~~~~~ 
32472189.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32477250.b  KVIPFAADDPDLQRRFRNEAQSAAKLDHPLIARVFDVGNDGPWHYIVFEYIDGANVRDMVANGGPLSLDDALFFTTQVAEAIGHASRRGIVHRDIKPSNVIVTTEGEVKLVDMGLARSDN~FDTSED~MTASGVTLGTFDYISPEQARDPRLADIRSDLYSLGCTLFYMLTGSPPFPGGTMLQKLLSHGNAAIPDIREHR 
32475891.b  VLAGHRLADAKMKERFGAEMRAVGQLSHPGIVSAHDAREIDGTAVLITEFIDGMDLAQLVSRTGPIEIADACDLIRQVAVALQYTSDQGFVHRDVKPSNIMLSRSGEVKLLDLGLARLQE~PRHETSGLTGTGQAMGTADYIAPEQVTDSRGVDVRADIYSLGCTLFKLLTGHAPFAGPQCTTAFAKMTAHVSTPPPVLN 
32473866.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32475037.b  LLPPHRVMEPGWLDRFDREMTTIAALEHPGIVRATDAGTHSGWHYLVMEHLDGMDVGKIAYRLGSLPVADACEIARQSAVALMHVHETGLIHRDVKPSNLMLTRDGTVKLLDLGLVLAGDDPLATDDRLTTVGHLMGTLPAMSPEQLLDSRKVQPASDIYSLGATLYRLISGRWPHANEGGLAARVLAITSESN~~~~~~ 
32476054.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32474490.b  ILPTRWLDRVESVNRFYEEVRAASSLMHPNIVTAFDAGEADGIHYMAMEYVDGRTLSQWVNDQGPMSIGDAASAIRQAAFALHHAHAAGIVHRDVKPGNLMRAHDGTIKLLDLGLARFSAEWYPSPRGLKPREMDLPDEEDSLNSASTEAKNRPLLGTLSFISPEQLEDANSADSRSDQYSLGATLFYLLMGHPPFTG~~ 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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32472094.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSAESPPASAPILDEE~~SRALVRRSIAAGVVTLDEIKTVVASLMTDDTRFTPQRLADGMQNAGLLTRWQSSKLLAGKSKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32475633.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MASITSER~~FVEMVARSNLVDEATQERFLKKVREKCEGNLPASSKKLALAYKKAGLLTDWHIEKLFTGKYKG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32477268.b  VIIPPNTSRWLNETLALISHANSVDAYLVDRDGFMQTRSLNLPEQITQSLGARFRVTEIANPSEAEERLNQLVAQLDRLTE~~SAMLNPNSESSIGRTIHPLTIAAASVSHSPEPQVHGQTYRTYTGKDCVGVWQWLPEFGMGLIIESDSHQLTYPLASTWPWALLLSIASILPILVAKRLLKGPAPSALKQP~~~~~~~ 
1mru_PKN    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GSHMTT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PSHLSD~~~~~~~~ 
32474612.b  ~~~~~~~~~~FIPILQLGRTGESGETYAFNEDGIMIS~~~~~~~~~~~~~NSRFDEELILMGLLPDQPHSHSILQMSVRDP~~GVDMTRGFRPNRRRSQLPLTTMAADAIAGNSGLNVDG~YRDYRGKNVIGAWRWLPKYQMGVAIEVDADQAFRPIVILQRTFLT~~~IFILLMLCAIVIFAFTLIVARLQRQSREAVI 
32477961.b  ~~~~~~~~~~FSDLLKITQSGETDESYAIDGRGRMLS~~~~~~~~~~~~~TSRFEIQLAEKGFP~~~~~EHSVLNYQMRDP~~GSDILANEVIAIPSQELPLTRMADQAIRRADGMELEG~YRNYRGAMVVGAWKWLPDFDMAVATEIDVAEAYQPATILRRVLIATLAGVVTLSGIALSLIAYSRHRAIRKQRMAEEES 
32472189.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSSIPRSEP~~MTETLSPVAVFREAALRSDLLKAEQWERAAKEVKQNLASEDRLNPELVCEEMSKVLVRDRILTPYQSQQIRAGRTKLT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32477250.b  EDVPAEMTAILNKMLAKLPEERYQRSETLIADLRELASRENLPRSRGVTVPTVEDHDHRESMRRLRRHLPWMIAAGILLFS~~ALAVELLSMPSRRDFSLAIDNSVSPDATESVAPRSTENLQNVIGSNDLETSRPFSQGTSIPSSTSSPAAGTANAMDPQNGTSGGQGALLPPGQLPETSVDDRLPSGTSATGTTVEQS 
32475891.b  DFLPDAPAGLAKLVASMLDKDPTSRPQTPMQVAEKLKPFASDANLSGLIARAETASPERAPTSHPETKVSPQKQSWRRRTVPLTAAIAAGFFGLFIGLMSGVLIRIKLPDGSVMTVNAPDGSEVTVVPDASADPPPETTALPAVAASEDQRKEAFLRFAILATEAELREYGSKYEGLPQGFAVTRDGFRWYAADLDADLS 
32473866.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSDLVGCR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32475037.b  ~~~~~~~~~~RSTPPPLSRLEPSVESELQTFVDQMMHRQPDQRPSGSVVAERLATWSGDANLKALLKRAEATPVSDAPITPSFSLATKPASPPPGGGKHNWTAWFGPLGWFAAAILLATVVIQIKTDKGLVTVTTDGKDTQVAVEKNDEDS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32476054.b  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPEKRSARSGLLWPAPSSNSYHQRNPRSTIIVALLGIVPTYGCSFRKPVMTVPSPHPDFENLDERETADENQVAGGDSGFSVADKDPSPLSSISAELITHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32474490.b  ~~~~~~~~~~~DLVEQLYGHRHGEVPDLMTLRNDVDLKLADIVRRMLAKDPAERYGSMDEVARAMAPYDNDRSTPAWVLDFARRETGEDHTTVGGESTRRGLLSVIGIELGMTHAATAITQSDGNMLAGWPGMSAQGPRPLCRIAVAEKTDR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_PHK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPSQN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2erk_Erk2   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AHHHHHHMAAAAAAGPEMVRGQVFDVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jwh_CKII   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGPVPSRARVYTDVNTHRPREYWDYESHVVEWGNQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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32472094.b  ~~FFLGAYKLL~~~RPLGKGGMG~~~~~~~~~~~~~~~~~MVYLGEHSVMKRQMALKILNS~~~~~DSSRDERRIQRFQEEAR~~ASAQLDHPNIVRAYDFNQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NGKLYIVMEYIDGIDLHQVVARD~~~~~~~~~~~~~~~~~GVMSIAAAIDAMYQATGGLAHAHERGIIHR~~DIKP 
32475633.b  ~~FFLGKYKLL~~~GHIGSGGMS~~~~~~~~~~~~~~~~~SVYLAEHIGLGDKRAIKVLPK~~~~~KRVNDASYLARFKLEAK~~AIASLNHPNIVLAHDIDND~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GDVHYIVMEYVDGVDLQVLVRRD~~~~~~~~~~~~~~~~~GPLDFSTAAELISQAARGLAHAHNRGVVHR~~DVKP 
32477268.b  ~~~~LGRYHIH~~~EELGAGGMG~~~~~~~~~~~~~~~~~VVYRASHTELGREIALKVLRV~~~~~DRQ~DDDDHRRFDREAR~~LAASLCSPHSVTIYDYGHN~~~~~~~~~~~~~~~~EHGEA~~~FCVMQLLDGLTLSEIVARS~~~~~~~~~~~~~~~~~GHQEPARAIWIMRQVCQAVLEAHSQGLMHR~~DLKP 
1mru_PKN    ~~~~~~RYELG~~~EILGFGGMS~~~~~~~~~~~~~~~~~EVHLARDLRLHRDVAVKVLRA~~~~~DLARDPSFYLRFRREAQ~~NAAALNHPAIVAVYDTGEA~~~~~~~~~~~~~~~~ETPAGPLPYIVMEYVDGVTLRDIVHTE~~~~~~~~~~~~~~~~~GPMTPKRAIEVIADACQALNFSHQNGIIHR~~DVKP 
32474612.b  EAQQLGQYTLD~~~QKLGEGAMG~~~~~~~~~~~~~~~~~VVYKGHHSMLRRPTAIKLLHA~~~~~DKVNDTSIAR~FEREVQ~~ITCQLNHSNTIAIYDYGRT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PEGVFYYAMEYLDGIDLQDLVNKY~~~~~~~~~~~~~~~~~GTQSEARVIHILLQICGSLFEAHSQGLVHR~~DIKP 
32477961.b  DGRRIGQYRIL~~~ELLGVGGMG~~~~~~~~~~~~~~~~~SVYRGQHEYLRRDVAIKVLEG~~~~~ERLSTRSVAR~FHREVQ~~LTSTLRHPNTIAIYDFGQCSAATGESQVGNSRLGEEVDPEETFYYVMEYIDGVSLQQLIDYY~~~~~~~~~~~~~~~~~GPQTPERTVHFLLQICGSISEAHSTGLIHR~~DIKP 
32472189.b  ~~~~LGNYVIT~~~EFLGQGGMG~~~~~~~~~~~~~~~~~QVFGGVHKIMGRQCAIKVLPL~~~~~QKSDPLSLES~FAREIR~~LQSNLDSPYLVRAFDAGKD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GKVHYLVTEYVPGTDLRRLVREH~~~~~~~~~~~~~~~~~GRLSMQQAASIIAQAAAGLAYAHESGLVHR~~DVKP 
32477250.b  RPGGTEPLTAI~~~DQIAEGGMTGRNATQQDPSIPPSIDPDSVISASTPLGGGITINDSAS~~~~~PTAASGNGSPSIAIDPP~~RISGLPLPPGMTGEPYQTLPLAPTVPSVVN~~~~REGVSGSSPIYTATPMNGGPMIGPVNANPLTGESVGSATTSDSIAANMLNPNSTSSVRPLAGGESTDDSTSAAES~~DTNL 
32475891.b  SPLHMNGQTLH~~~LVREAGSLAIDQDKLRG~~~~~~~~QIEMAQAKGNEQIELRLSEAAG~~~~~ESLRELTRNNMRRRLAI~~IVNGKIRMAPTIMAEVGRDIAITG~~~~~~~~~~~~RFTKEEVSFLMNALDSGLVAPLSKRG~~~~~~~~~~~~~~~~~KAMQAKTDLERLQGVWRLSGRSDATLLAFDGWDFYV 
32473866.b  ~~~~VGDYQVL~~~RRLGSGGMA~~~~~~~~~~~~~~~~~DVYAAKHLKLRRDAALKVLRR~~~~~TPQTSQEDLQRFEREAQ~~AAACLNHPSIVQVYEIGDH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QGTHFIAQELIDGSNLKQCLQKS~~~~~~~~~~~~~~~~~GQFTAKEGIEILRCVTEALVVAHAARVTHR~~DIKP 
32475037.b  ~~~~TEDTVLPSAEKSLAIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LESTDGEKIYLGENLDYWLVVF~~~~~RREQQMERIGQAMRAVE~~LLSRNTPKREEAARVTLELAN~~~~~~~~~~~~~~~~EYGTQIIDDTPDQNGGGFGGQSPPNQRFMG~~~~~~~~~YLTQTFDNYLPTPGLRPLGETLVDGNEKAKIAAITLLNQ 
32476054.b  ~~~~~~RYEVL~~~EAIGQGGMG~~~~~~~~~~~~~~~~~SVYKARHRLMDRLVAIKVIKP~~~~~ELIRNAKAIQRFQREVK~~AAARLVHPNIVTAFDAEQVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELHLLVMEHVDGIDLAELVKQR~~~~~~~~~~~~~~~~~GRLSVPVACEYIAQVAAGLQHAFENGMVHR~~DIKP 
32474490.b  ~~~DTGQSTILFGDSAYERRERHP~~~~~~~~~~~~~~~QRVAHCQMMYFGRDDMMRRIGG~~~~~RMCPPEVTMGLCMRHLLGNTLTQVNSPGSPDGDSSSPMALGTSWKR~~~~~~~HERWPDAVAITVPSSYDQLHRRAIYQSAQLAG~~~~~~~~~~~LPAVRLIERSIAVTRFAMTSPHRSSFEETPLPPIDSQS 
2phk_PHK    ~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSS~~~~~~~~~~~~~~~~~VVRRCIHKPTCKEYAVKIIDVTGGGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYET~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NTFFFLVFDLMKKGELFDYLTEK~~~~~~~~~~~~~~~~~VTLSEKETRKIMRALLEVICALHKLNIVHR~~DLKP 
1l3r_PKA    ~~~~TAQLDQFDRIKTLGTGSFG~~~~~~~~~~~~~~~~~RVMLVKHKESGNHYAMKILDK~~~~~QKVVKLKQIEHTLNEKR~~ILQAVNFPFLVKLEFSFKD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NSNLYMVMEYVAGGEMFSHLRRIG~~~~~~~~~~~~~~~~~RFXEPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYR~~DLKP 
2erk_Erk2   ~~~~~PRYTNLS~~~YIGEGAYG~~~~~~~~~~~~~~~~~MVCSAYDNLNKVRVAIKKISP~~~~~~~FEHQTYCQRTLREIK~~ILLRFRHENIIGINDIIRAP~~~~~~~~~~~~~~~~TIEQMKDVYIVQDLMETDLYKLLKTQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~HLSNDHICYFLYQILRGLKYIHSANVLHR~~DLKP 
1jwh_CKII   ~~~~~DDYQLVR~~~KLGRGKYS~~~~~~~~~~~~~~~~~EVFEAINITNNEKVVVKILKP~~~~~VKKKKIKREIKILENLR~~~~~~~GGPNIITLADIVKDP~~~~~~~~~~~~~~~~~~VSRTPALVFEHVNNTDFKQLYQTL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TDYDIRFYMYEILKALDYCHSMGIMHR~~DVKP 
1ias_TGFbR  ~~~~~TIARTIVLQESIGKGRFG~~~~~~~~~~~~~~~~~EVWRGKWR~~GEEVAVKIFSS~~~~~~~~~~~REERSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDN~~~~~~~~~~~~~~~~GTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEG~~~~~~~~~~MIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHR~~DLKS 
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32472094.b  SNLML~~~~~~~~~RSDGVV~~~~KVSDMGLARIGWS~~~EGSGDTGKR~~~~~~RLTGTADFVAPEQALNSHSVDARA~~~~~DIYSLGCTLFFLLTGRPPYKGDTVAQRLAKHQTA~~~PVPDVRKLRP~DCPAPLASLLTRMMAKKPADRPP~~~~SAVDLIGQFDR~~~~~~~~~~IRRSAGLKQKNHQPLAAIAS 
32475633.b  ANLLI~~~~~~~~~DSDGRV~~~~RLLDMGLALVSKTGDDESLTVANNE~~~~~~NVLGTADYLAPEQALNSHTVDHRV~~~~~DIYGLGCTLYFLLTGRPPFAEGTLAQRIAKHQNE~~~MPKAIRELRP~ECPGELEGIVVKMIQKDPRYRYQ~~~~NATDVAEVLEKFAAAVPKGEAIRVGLGEGPDEDSSLSSMDF 
32477268.b  QNIML~~~~~~~~~SFDTIVGDWAVVFDFGLAKPLEPNQGVFQTAETV~~~~~~~~WAGTPMYMAPERFRAPSVMDPRS~~~~~DVYSLGCVLYFLLSGRPPFAECDPESMFALILTQ~~~QPLEIETHRGEPVEAELNALVQACMAKDKHDRVG~~~~SVADLIQRLDAL~~~~~~~~~~~~~APRYPWTQEDAR~HWW 
1mru_PKN    ANIMI~~~~~~~~~SATNAV~~~~KVMDFGIARAIADS~GNSVTQTAA~~~~~~~~VIGTAQYLSPEQARGDS~VDARS~~~~~DVYSLGCVLYEVLTGEPPFTGDSPVSVAYQHVRE~~~DPIP~PSARHEGLSADLDAVVLKALAKNPENRYQTAAEMRADLVRVHNGE~~~~~~~~~~~~~PPEAPKVLTDAERTSL 
32474612.b  ANVML~~~~~~~~~NRRGCEPDVVKVLDFGLVKAVDRTEGSPANEGSS~~~~~~~~MSGTPLYMSPESIQAPMTVDACS~~~~~DIYAVGAVGYFLLTGKPVFEAANLVDLCQKHIEE~~~SPVPPSKRGNVKVSSQLEDAIMGCLEKSRAKRPQ~~~~TARDLGILISKC~~~~~~~~~~~~~AAASDWTIEEADRWWG 
32477961.b  ANILV~~~~~~~~~SAHGGLWDHIKVLDFGLVKDIGGDSNLTLQEGVTRA~~~~DSMTGTPLYMAPETIRDPAAASPRA~~~~~DIYSIGSVGYALLTGRPIFEGDSVIDLCLKQLEQ~~~NPPRPEDRLQQRLPAALQDILMRCLDRSASKRFQ~~~~TVAECTAALESL~~~~~~~~~~~~~PEAGRWTQAKSVEWWA 
32472189.b  ANIMV~~~~~~~~~TPDGHA~~~~KVSDVGLAALSFGPDDDPRAGMVV~~~~~~~~~~GTADYLSPEQIRTPDQVGPPS~~~~~DIYSLGCTLYYACTGAVPFPGGDSKSKCRRHLNE~~~MPLKPTQHAP~ELSEAFVDTIADMMEKEVSRRIT~~~~TAAEVVMRLSPW~~~~~~~~~~~~~ATMDADTNDSGSIQIG 
32477250.b  PVATT~~~~~~~~~PPEPIRVQIVSTEALRVPQLREEAARAGVQLATTLSD~~~ALQLADELEIDRIDIATPQLVSAPV~~~~~TIPRSDLILSSSLPGGTEILFRSTENVDMQRSEM~~~MTIGSHRIEMSGLHFFWTVPATETDGGALFAINDNRRVRLRDCTVTIDNAS~~~~~~~~~RRDDVQAFSIVTDPERLPY 
32475891.b  ADDQS~~~~~~~~~IRAAGRFLLLHSRGRESQKIALTKSNFPKESTLTLSY~~~RFLLGDRLELELNDLAHRAKADDFG~~~~~INLGKGFLVLERIGEVPTGELNASFWRKEFRSSEGRVYSLQSELRGRIELSAALTQIVRAKGSDVKTSSAGIGSESSGESSQESTNQLKQMG~~~~~IAFHNFASAYRKFPASASM 
32473866.b  ENIMR~~~~~~~~~SGDGAI~~~~KVTDFGLARVLSNTDASAVDLTRAG~~~~~~LTLGTPRYMSPE~QIQGHKVDGRS~~~~~DLYSLGVTLYHLLAGQPPFDAEEPLALAVKHLHEMP~~QPLDHARGSSDLPPWLVATIMRLLRKTPGERFA~~~~SAMELLDVIRANISPSESGLPATPVGNGSCSNGTTSIDSDR 
32475037.b  YLSGV~~~~~~~~~QGNTFYAEREESVTEFFSQSGATVDGRSKTETLLQQL~~~GKASDDLRMSASKASHEDRSMNNAAG~~~~EAYYARLSAWSVAMRIVKMTGPHTATPNWIAEYVQEQVDEAVAVYEQREIDPDTRQTKWDYTNPNAAYGFSMGGFGGGSQMITSPTAP~~~~~~~~~~~DWLLSRELIISAIEMQR 
32476054.b  PNLMMSTSHESSGNNASKLSGVTIKILDFGLASFAVPDDSDENLQTASHSITAIGTFIGTPAYVAPEQAQDARQADIRS~~~~~DIYSLGATLHFLLFGRPPNAPKKADGRDTNQANT~~~~ESSEGLIDEDKIPDSLRDIIDRMMSPDPKDRFQTPDNVIQALTPFIAVARVPLS~~~~~~RSKDSGPTAISQRSANWW 
32474490.b  SAPILYVG~~~~~LTGQSLDVSVLQVYGGQIRQIATAGHWCHSTMAWSRR~~~LVEMISSRLPCAPKRIQGLPANRQELI~~~~HVTRIQMAGERAMNQLLLMPETRVEIAHQGHIDS~VELTRDEWLTECEDLLLSIEESIRLVCQRAGVLPSDLKHCLAMGPLLRLPAIR~~~~~~~~~~~DRVLRKGAPNAAIAFYD 
2phk_PHK    ENILL~~~~~~~~~~DDDMN~~~IKLTDFGFSCQLDPGEKLREV~~~~~~~~~~~~~CGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPPFWHRKQMLMLRMIMSG~~~~NYQFGSPEWDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_PKA    ENLLID~~~~~~~~~~~~~QQGYIQVTDFGFAKRVKGRTWX~~~~~~~~~~~~~~~LCGTPEYLAPEIILSKGYNKAVD~~~~~~WWALGVLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIVSG~~~~~~~~KVRFPSHFSSDLKDLLRNLLQVDLTKRFG~~~~NLKNGVNDIKN~~~~~~~~~~~~~~~~HKWFATTDWIAIYQ 
2erk_Erk2   SNLLLN~~~~~~~~~~~~~TTCDLKICDFGLARVADPDHDHTGFLXEX~~~~~~~~~VATRWYRAPEIMLNSKGYTKSI~~~~~DIWSVGCILAEMLSNRPIFPGKHYLDQLNHILGILGSPSQEDLNCIINLKARNYLLSLPHKNKVPWNRLFPNADSKALDLLDKMLTFN~~~~~~~~~~~PHKRIEVEQALAHPYLE 
1jwh_CKII   HNVMID~~~~~~~~~~~~HEHRKLRLIDWGLAEFYHPGQEYNVR~~~~~~~~~~~~~VASRYFKGPELLVDYQMYDYSL~~~~~DMWSLGCMLASMIFRKEPFFHGHDNYDQLVRIAK~~VLGTEDLYDYIDKYNIELDPRFNDILGRHSRKRWERFVHSENQHLVSPEALD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FLDKLLRYD 
1ias_TGFbR  KNILVK~~~~~~~~~~~~~KNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHR~~~~~~~~VGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGGIHEDYQLPYYDLVP~~~~~~~~~~~SDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CEALRVMA 
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32472094.b  TSDT~~~~TDEGQLYQATMDDQSIFNGSDADETWQDSSEFDFSTLPDIGVATTPSAFPRSTSGLSSPPPPRAGLASNNHSSTGSNSNQNQTLMLGMGLAIAVIALMTVLGMAVYTIAKPDAPAAPKIKATESGKEIVIINGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32475633.b  DSSSGSMVTQSNQDTLTNKNDDTLASSRSKLIREQNQAASESGRLVKVGSMGTPADMLEG~SFLDLEVESGYKGPTARAPSSGSRRGVGSGIDRGK~PSDTRTQLADNRSKGIDPVLLGTVVTSLFVAALALGYFLAKVTS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
32477268.b  QR~~~~~~~~HADEELAKKL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1mru_PKN    LS~~~~~~~~SAAGNLSGPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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